700

(o)}
o
o

500

400

300

200

Degradome Abundance (TP10M)

gma-miR166a-3p/Glyma.08G202000.2

f e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ]

.................................................................................

T ....ugl. | l.élll .ll.lél AP

1000 1500 2000 2500

Nucleotide position (nt)

3000



